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Partial sequences on mtDNA 16S rRNA and phylogeny in 26 populations of Bactrocera tau in Chongqing.
WANG ZeLe', 1IU YingHong'”, 1IU Hong’, ZHANG Chang-Lun’, WANG Zi-Ying' (1. Chongging Key
Laboratory of Entomology &lInsect Control Engineering, College of Plant Protection, Southwest University, Chongging
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Pmwtection and Quarantine Station of Shapingba, Chongqing 400030, China)
Abstract Approximately 350 base pairs of mitochondrial 16S rRNA gene from 26 populations of Bacrocera tau
(Diptera; Tephritidae) in Chongqing were sequenced. Of these sequences means of A, T, C and G were 35 0%,
41.3%, 7.2% and 16 5%. Furthemore, 342 conserved sites 5 vanable sites, 2 parsimony information sites and 2
sngleton sites were revealed in 351bp sequences. A total of transition and transverson among mtDNA 16S RNA gene
were 136 and 50 respectively. The molecular phylogenetic trees reconstucied by MEGA2 1 sofiware methods
suggested that there is consistent evolutionary relationship among the 21 populations. The genetic differences existed
among another 5 population was very small.
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GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATA--AATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATARGCTGTTTCATA--AATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAARGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAARCGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAARGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAARGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT
GGCTGGTATGAACGGTTGGACGAGGTATAAGCTGTTTCATATAAATTTATAATAGAATTT

61 128
TATATTTTAGTCAAARAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAAAAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAAAAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAAAAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAARAAAGCTARAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAARRAGCTAAARTATTATTAARAAGACGAGAAGACCCTATARATCTTTA
TATATTTTAGTCAARRAGCTAAARTATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATARATCTTTA
TATATTTTAGTCAARRAGCTAAARTATTATTAAARAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAAARAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAARAGCTAAAATATTATTAAARAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAARAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAARAGCTAAAARTATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAARARRAGCTAAARTATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCARARAGCTAAAARTATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCARARAGCTAAARTATTATTAARAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAARAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAARAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAAAAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAARAAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCARARAGCTAAARTATTATTARAAGACGAGAAGACCCTATARATCTTTA
TATATTTTAGTCAARRAGCTAAARTATTATTARAAGACGAGAAGACCCTATARATCTTTA
TATATTTTAGTCAARRAGCTAAARTATTATTAARAAGACGAGAAGACCCTATARATCTTTA
TATATTTTAGTCAARRAGCTAAAARTATTATTAARAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAARAGCTAAAATATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCAAARAGCTAAAARTATTATTAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA
TATATTTTAGTCARARAGCTAAAARTATTTATAAAAGACGAGAAGACCCTATAAATCTTTA

121 180
TATTTTTTTTTATTTARATTTTTT-GGGTTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTARATTTTTT-GEGGTTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARRATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTARAATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAARTATTTTG
TATTTTTTTTITATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARARATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTARATTTTTTAGGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTAAATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTARAATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTAAATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTAAATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTAAATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTAAATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTAAATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAAAATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
TATTTTTTTTTATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
TATTTTTTTTITATTTARATTTTTT-GGATTTATTTTATTTTTATAATAGAARATATTTTG
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TT-GGGGTGATGTTAARATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAARAAATCATTARTTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAARAAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAARAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAARAAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAARAAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAAARTCATTARTTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAARATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAARATCATTAARTTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAARAAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAARATTTAART-GAACTTTTARTTATARAARATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAAATCATTAATTTATGAG
TTAGGGGTGATGTTAAAATTTAATAGAACTTTTAATTATAAAAAATCATTARTTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAARATTTAAT-GAACTTTTAATTATAARAAATCATTARTTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAARAAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAARATCATTARTTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAARAAATCATTARTTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAARAATCATTAARTTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAARATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAAATCATTARTTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAAATCATTARTTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAAATCATTAATTTATGAG
TT-GGGGTGATGTTAAAATTTAAT-GAACTTTTAATTATAAAAAATCATTAATTTATGAG

%

21 300
TTACTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTACTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATHHCHGCG THHT I
TTACTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTACTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT
TTATTGATCCATTAGTAGTGATTATAAGATTAAGTTACTTTAGGGATAACAGCGTAATTT

%%
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TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAGGTTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAGATTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAARAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TT-TTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT
TTATTGGAGAG-TTCATATCGATAAAAAAGTTTGCGACCTCGATGTTGGAT

3%

26 16S rRNA
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16S rRNA 312 bp .
1 G . 168 3
rRNA 312bp 1 A, . ,
165 tRNA 303 ;
bp 1 A . ) s
2.4 16S rRNA / , 4
16S rRNA . 0. 006.
JAFT .G+C LA T.C.G  UPGMA . mtDNA
35.0%, 41.3%, 7.2%, 165 tRNA
16. 5%, 136, .
50, / 2.7, . .
. 0.012. , 26
1.2%, 0.00%, . 21 .
165 rfRNA 26
0.2%.
MEGA2. 1 .
165 RNA AFE AR A 24T 2 F BAF R 5040
3 . BB IE S A L E R ) KF MRy 5
Clustal X 1. 81 351 bp ( R sk WA A TR 71 34209 48 5, BB AKX 33
Gap), (C: Corsewed sites )342 FrREAF RN T E R ORI ) Esb A 3z A
. (V:Variable sites)5 K A E A, E E

(Pi: Parsimony Infomation sites)2
(S: Singleton sites )2
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